Seminaarin ensimmaisen padivan tuloksena paatettiin tehda luentomoniste, jonka sisaltd
on seuraava:

Laskennalliset menetelmat biologisten systeemien ymmartamisessa

Johdanto

-

. Biologisten ilmididen mittakaavat --- Teemu Tuulari

N

. Biologisten prosessien aikaskaalat --- Tapio Teppo

w

. Solu ja dna-molekyyli --- Juho Kettunen
4. Systeemibiologian perusteet & ihmisen hierarkkinen rakenne --- Margareta Segerstahl
5. Mita on laskennallinen tiede ja tutkimus? --- Petri Lehto
Atomitason laskennallinen mallintaminen - elektronirakenne
6. Ab initio -menetelméat --- Janne Hautsalo ja Markus Siivola
Schrédingerin yhtalé — mika se on ja mita se kertoo?
Aaltofunktioteoriat
Tiheysfunktionaaliteoria
Molekyylien rakenne
7. Molekyylimekaniikka ja molekyylidynamiikka --- Pasi Jylanki
Molekyylidynamiikan tyypilliset approksimaatiot biosysteemeissa
Kvanttimekaniikkaan pohjautuva molekyylidynamiikka
Kompleksiset ja suuret systeemit
8. Monte Carlo —simulaatiot --- Juho Mettomaki
9. Kokeellisen tiedon ja laskennan yhdistaminen --- Marko Sysi-Aho
10. Dissipatiivinen partikkelidynamiikka --- Jussi Vatilo
Sovellukset
11. Proteiinien rakenne ja funktio seka laskostumisen ennustaminen --- Janne Pylkkdnen
12. Viruksen rakenne --- Jaakko Riihimaki
13. Itsejarjestaytyminen (ja rasva-aineet) --- Janne Ojanen
14. Neurolaskennan sovellukset biologisten systeemien mallinnuksessa --- Matti Polla
Todettiin yhdessa tuumin, ettd kaikissa otsikoissa pitaa olla biologisuus koko ajan

mukana. Kappaleiden 1. ja 2. tulee antaa vastaus kysymykseen: Mita tana paivana
voidaan laskea?



